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Résumé

En Algérie, le palmier dattier (Phoenix dactylifera L.) est menacé d’une maladie sévere
connue sous le nom du “bayoud” causée par un champignon tellurique nommé Fusarium
Oxysporum f.sp albedinis. Pour lutter contre cette maladie, 1’utilisation des variétés résistantes
demeure le moyen le plus efficace. Les accessions de la variété Tagerbucht a savoir : Tq.Hamra,
Tq.Safra,Tq.Beida et Tq.Kahla, sont connues pour leur résistance naturelle contre cette maladie
dévastatrice. Pour mettre en évidence leurs profils génétique et morphologique une
caractérisation morphométrique et moléculaire a été mise en ceuvre. Pour cela, quatre-vingt-
quatre caracteres phénotypiques et 16 marqueurs moléculaires de type (SSR) ont été utilisés.

Les résultats de I'analyse en composantes principales (ACP) et 1’Analyse des
correspondances multiples ‘ACM’ ont suggéré que les quatre accessions peuvent étre classées
en deux groupes distincts. Un groupe contient la Tq.kahla alors que 1’autre contient les trois
autres accessions et les caractéristiques qualitatives de la graine et du fruit ont permis de
différencier les 4 accessions.

L’analyse des résultats génétiques ont montré qu’uniquement 13 marqueurs ont permis de
détecter 31 loci d'alleles avec une moyenne de 2,38 alleles/locus. Sur la base d'analyses
phylogénétiques et de comparaisons de séquences, le cultivar Tq.kahla qui dispose de 7 all¢les
privés semble diverger de I’ensemble des autres accessions.

Enfin, les prospections sur terrain ont permis d’établir la carte épidémiologique des
foyers bayoudés de la Wilaya d’Adrar et les inoculations artificielles des plantules des
différentes accessions se sont avérées fiables.

Mots clés: palmier dattier, Bayoud, Algérie, accessions Taqgerbucht, caracteres
morphologiques, marqueurs SSR.
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Summary

In Algeria, the date palm (Phoenix dactylifera L.) is threatened by a serious disease
known as “bayoud” caused by a soil-borne fungus called Fusarium oxysporum f.sp albedinis.
To fight this disease, the use of resistant varieties remains the most effective means. The
accessions of the Tagerbucht variety, namely: Tq.Hamra, Tq.Safra, Tq.Beida and Tq.Kahla, are
known for their natural resistance against this devastating disease. To highlight their genetic
and morphological profiles, morphometric and molecular characterization was implemented.
For this, eighty-four phenotypic characters and 16 molecular type markers (SSR) were used.

The results of Principal Component Analysis (PCA) and Multiple Correspondence
Analysis (MCA) suggested that the four accessions can be classified into two distinct groups.
One group contains Tq.kahla while the other contains the other three accessions and the
qualitative characteristics of the seed and fruit made it possible to differentiate the 4 accessions.

The analysis of the genetic results showed that only 13 markers made it possible to detect
31 allele loci with an average of 2.38 alleles/locus. Based on phylogenetic analyzes and
sequence comparisons, the cultivar Tq.kahla which has 7 private alleles appears to diverge from
all other accessions.

Finally, field surveys made it possible to establish the epidemiological map of bayoud
epidemics in the department of Adrar and the artificial inoculations of seedlings of the different
accessions proved reliable.

Keywords: date palm, Bayoud disease, Algeria, Tagerbucht accessions, morphological
characters, SSR markers



