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Abstract

Drought is a major factor that remarkably influences the growth and yield characteristics

of maize.

Genome-wide association studies (GWAS) are important to discern the genetic

architecture of complex traits such as drought tolerance.

In the present study, we aimed to identify SNPs controlling yield traits and its
components by using 318 pure lines, under the conditions we detected 22 SNPs associated with
ear length located on chromosomes 1, 3, 6, 7,8 and 9.5 SNPs linked with the number of rows
per ear located on chromosomes 2, 4,5 and 6. 4 SNPs located on chromosome 1 and 3 linked
with thousand kernel weight. For the yield trait 27 SNPs located on chromosome 1, 3, 4, 5, 6,
7, 8 and 10 were determined. While under normal conditions, we detected 2 SNPs related to
the length of the ear located on chromosome 1. 6 SNPs related to the number of rows per ear
located on chromosome 246 and 6.10 SNPs related to the weight of one thousand grains located
on chromosome 3, 5,7,8,9 and 10. 48SNPs located on chromosome 12345678 and 9 were

determined for the yield trait.

Keywords: GWAS, drought tolerance, SNP.

Résumé

La sécheresse est un facteur majeur qui influence remarquablement les caractéristiques

de croissance et de rendement du mais.

Les études d'association a I'échelle du génome (GWAS) sont importantes pour discerner

l'architecture génétique de traits complexes tels que la tolérance a la sécheresse

Dans la présente €tude, nous avons visé a identifier les SNP contrdlant les traits du
rendement et ses composantes par 1’utilisation de 318 lignées pures, sous les conditions nous
avons détectés 22 SNP associés avec la longueur de 1’épi situés sur les chromosomes 1, 3, 6,
7,8 et 9.5 SNP liés avec le nombre de rangés par €pi situés sur les chromosomes 2, 4,5 et 6. 4
SNP situés sur chromosome 1 et 3 liés au poids de mille grains. Pour le caractére rendement on
a déterminés 27SNP situés sur le chromosome 1, 3, 4, 5, 6, 7,8 et 10. Tandis que sous les
conditions normales nous avons détectés 2 SNP liés a la longueur de I’épi situés sur le

chromosome 1. 6 SNP liés au nombre de rangés par épi situés sur le chromosome 246 et



6.10SNP liés au poids de mille grains situés sur le chromosome 3,5,7,8,9 et 10.Pour le

rendement on a déterminés 48 SNP situés sur le chromosome 12345678 et 9.

Les mots clés : GWAS, la tolérance a la sécheresse, SNP.
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