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La strie foliaire est une maladie fongique transmise uniquement par la semence d’orge, causée

par Pyrenophora graminea S.Ito & Kuribayashi [(anamorphe : Drechslera graminea (Rabenh.

ex Schltdl.) S. Ito)], synonyme de Helminthosporium gramineum Rabenh. ex Schltdl.. Elle

provoque des pertes économiques importantes. Ainsi, le présent travail s’est proposé d’étudier le

comportement de 22 génotypes d’orge à l’égard de P. graminea ainsi que d’étudier la relation entre

l’incidence de la maladie et la transmission du pathogène par les graines afin de sélectionner des

génotypes résistants à cette maladie. A cet effet, nous avons adopté trois méthodes d’évaluation de

la maladie. La première est menée sous l’inoculation contrôlée (méthodes sandwich) en utilisant

deux isolats (DgINA et DgG), l’évaluation de la réaction des cultivars d’orge est conduite au

champ, la deuxième est menée in vitro au laboratoire et la troisième est menée au champ sous

l’inoculum naturel.

L’analyse de la réaction des génotypes d’orge à l’égard de P. graminea a montré qu’aucun

génotype ne possède une résistance complète (immunité). Seules les lignées 3 /17/1/2b et 3/17/1/2a

se sont montrées moyennement résistantes dans les trois essais.

Le coefficient de corrélation, entre les données obtenues in vitro et celles observées au champ

(pots) dans le test de pathogénécité, est significatif (r= 0.95 à P# 0.05). En conséquence, la méthode

in vitro (entrenœud subcoronal) peut servir comme outil de screening dans les programmes de

sélection de l’orge.

Quant à l’essai en plein champ sous l’inoculum naturel a permis de constater que l’incidence

en plein champ est fortement corrélée au taux de contamination des semences. Par contre, le taux

d’infection des graines d’orge n’est pas lié au niveau de résistance ou de sensibilité des cultivars

mais peut être lié aux d’autres facteurs tel que l’humidité et la température durant l’épiaison.

Mots clés : Hordeum vulgare, L., P. graminea, résistance génétique, in vitro, Taux de

contamination, transmission du pathogène, sélection.



Leaf stripe is a seed – borne disease of barley,caused by Pyrenophora graminea Ito &

Kuribayashi (anamorphe : Drechslera graminea (Rabenh. ex. Schlech.) Shoemaker), synonym

of Helminthosporium gramineum Rabh.. The disease causes severe yield reduction in Algerian

barley cultivation areas. This work proposes to study the reaction of twenty barley genotypes (12

doubled haploids, 4 genealogic lines and 4 varieties) against P. graminea as well as to assess the

correlation between the incidence rate in the field and the seed transmission of the pathogen in

order to identify new source of resistance. For this reason, we adopted three methods of disease

assessment. The first is done under artificial infection (Sandwich method) using two

isolates (DgINA and DgG (sandwich method), the second is conducted in   vitro in the

laboratory and the third is conducted in the field under natural inoculum.

The results obtained revealed a broad variability of responses of barley lines to P. graminea,

ranging from high susceptibility to moderately resistance.There was also virulence difference

among the two isolates. The lines 3/17/1/2a and 3/17/1/2b showed a moderated resistance to the

two isolates. These results were confirmed by in vitro (subcrown internodes) test in laboratory.

Indeed data from field and in vitro test (r= 0.95 à P# 0.05) were significantly correlated. Therefore,

these genotypes can be used as parent in barley breeding programmes against P. graminea.

The field test, under natural infection, showed that the incidence of leaf strip is strongly

correlated to the rate of seed contamination. On the other side, the rate of infection of the seeds

during heading is not correlated to the level or susceptibility of cultivars but may be related to other

factors such as humidity and temperature during heading.

Key words: Hordeum vulgare, L., P. graminea, genetic resistance, in vitro, contamination rate,

pathogen transmission, selection
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